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Przyktad 1

Przyjmujemy ze grubosc¢ stoniny u 100-kilogramowych tucznikow
wyznaczana jest przez dwie pary genow A, a i B, b. Genotyp aaabb
daje najmniejszg grubosc¢ stoniny rowng 2 cm. Geny oznaczone duzg
literg (A, B) pogrubiajg stonine dodatkowo o 0,5 cm.
Para zwierzat ma genotypy AaBb i aaBb. Sprawdz, czy w jej
potomstwie moze wystgpi¢ transgresja. Jezeli tak, to podaj, u jakiej
czesci potomstwa.
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aabb - 2cm

Zaktadamy, ze allele AB majg wptyw

‘korzystny’, natomiast allele ab — 2+0.5+0.5=3cm| [2+0.5+2.5¢cm
‘niekorzystny’ na zwiekszanie grubosci ¥ Vv
stoniny, oraz ze mamy do czynienia tylko z P Oz AaBb X Q aaBb

addytywnym dziataniem genow.

* Kazdy gen oznaczony duzg literg A, B F-
zwieksza grubosé stoniny 0 0.5 cm. '

* Genotyp aabb daje grubosc stoniny E Cf‘

Wynoszacg 2 cm. AB | Ab | aB | ab

* Wypisujemy genotypy rodzicow, a nastepnie

wszystkie rodzaje gamet, ktére moga aB |AaBB |AaBb | aaBB | aaBb

< i 3.5cm 3cm 3cm 2.5cm
wytworzyc rodzice.
* tgczymy gamety meskie z zefiskimi tworzac ap A;Eb '2‘35?2 2%3? azf:;?]b

pokolenie potomne.

* Okreslamy fenotypy i sprawdzamy czy mamy S i

do czynienie ze zjawiskiem transgresiji. 3cm -3/8
2.5cm-3/8
2cm -1/8
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Przyktad 2

o

& Zatéimy ze krzyzujemy dwa kréliki homozygotyczne, jeden o
wadze 1000 g, drugi o wadze 1900 g. Jesli zroznicowanie wagi jest
spowodowane 3 parami genow kumulatywnych, a kazdy gen
powoduje wzrost wagi o 150 g w stosunku do 1000 g, co mozemy

powiedzie¢ na temat ewentualnej wagi krélikow w pokoleniu F1 i
F2?
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A

» Zaktadamy, ze allele A, B, C majg wptyw ‘korzystny’, natomiast allele a, b, c
— ‘niekorzystny’ na mase ciata kradlika, i ze mamy do czynienia tylko z

addytywnym dziataniem genow.

» Kazdy gen oznaczony duzg literg A, B, C zwieksza mase ciata o 150 g.

* Genotyp aabbcc daje mase ciata wynoszgca 1000 g.
* Genotyp AABBCC daje mase ciata wynoszgcg 1900 g.

* Wypisujemy genotypy rodzicow, a nastepnie wszystkie rodzaje gamet,

ktore mogg wytworzyc rodzice.

* tgczymy gamety meskie z zenskimi tworzgc pokolenie potomne.

* Okreslamy fenotypy i sprawdzamy czy mamy do czynienie ze zjawiskiem

transgresiji.
* Sprawdzamy czy uzyskane dane majg rozktad normalny.
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A, B, C - 150g

P1:'AABBCC X Q aabbee

1900g
&
Gic ABC
F1:
14509

P2: " AaBbCc  x O AaBbCc

X

AaBbCc —>»1000+150+150+150=1450g

1000g

&

abc

14509

Q\ ABC ABc Abc aBC aBc abc
AABBCC | AABBCc | AABbCc | AaBBCC | AaBBCc | AaBbCc
19009 17509 16009 17509 1600g 1450g
ABc AABBCc | AABBcc | AABbcc | AaBBCc | AaBBcc | AaBbcc
17509 16009 14509 16009 14509 1300g
Ab AABbCc | AABbcc | AAbbcc | AaBbCc | AaBbcc | Aabbcc
© 1600g 1450g 1300g 1450g 1300g 1150g
BC AaBBCC | AaBBCc | AaBbCc | aaBBCC | aaBBCc | aaBbCc
= 1750g 1600g 14509 1600g 1450g 13009
AaBBCc | AaBBcc | AaBbcc | aaBBCc | aaBBcc aaBbcc
aBe [ 4500q | 14505 | 1300g | 14509 | 1300g | 1150g
dbe AaBbCc | AaBbcc | Aabbcc aaBbCc | aaBbcc | aabbcc
14509 1300g 1150g 1300g 11509 1000g
transgresja

1900g - 1/ 36
1750g -4/ 36
1600g -8/ 36
1450g - 10/ 36
1300g - 8/ 36
1150g -4 /36
1000g - 1/36
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Przykiad 3

%‘ Zaktadamy, ze ciezar jaj u kur zalezy od dwoch par genow o kumulatywnym
dziataniu. Stado kur znoszgcych jaja o srednim ciezarze 54 g skojarzono z
kogutem pochodzacym z duzej rodziny, w ktorej sredni ciezar jaj wynosit 58
g. Zaktadamy, ze kazdy gen oznaczony duzg literg zwieksza ciezar jaja o 1 g.
Ustal symbole gendow. Napisz prawdopodobne genotypy kury i koguta.
Jakich genotypow i fenotypow mozna oczekiwa¢ u otrzymanych z tych
skojarzen kur? Jakich genotypow i fenotypoéw oraz w jakich wzajemnych
stosunkach liczbowych mozna oczekiwac u otrzymanych kur w pokoleniu F2
pochodzacych z kojarzenia ptakéw uzyskanych w F1? Rozktad fenotypow
przedstaw graficznie. Czy w potomstwie wystgpi transgresja? Jesli tak to
zaznacz, u ktorych. Czy obok poligondw warunkujgcych ciezar jaj dziata gen
o duzym efekcie? £
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Zaktadamy, ze allele A, B majg wptyw ‘korzystny’, natomiast allele a, b —
‘niekorzystny’ na ciezar jaj.

Kazdy gen oznaczony duzg literg A, B zwieksza ciezarjajo 1 g.
Genotyp aabb warunkuje uzyskanie jaj o ciezarze 54 g.
Genotyp AABB warunkuje uzyskanie jaj o ciezarze 58 g.

Wypisujemy genotypy rodzicow (P1), a nastepnie rodzaje gamet, ktore s3
wytwarzane przez ojca i matke.

tgczymy gamety meskie z zenskimi tworzgc pokolenie potomne 1.
Osobniki z pokolenia F1 wykorzystujemy do kojarzenia w celu uzyskania F2.
Wypisujemy rodzaje gamet wytwarzane przez ojca i matke.

Okreslamy fenotypy i sprawdzamy czy mamy do czynienie ze zjawiskiem
transgresiji.

Sprawdzamy czy uzyskane dane maja rozktad normalny.
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A, B-1g

58g 544
J y
P1:'AABB X O aabb

G: AB X ab

F1: AaBb — 54+1+1=56¢

569 569

P2: " AaBb X O AaBb

C_N AB Ab aB ab
AB AABB AABD AaBB AaBb
58¢ 57g 57g 569
Ab AABD AAbDb AaBb Aabb
57g 569 569
aB AaBB AaBb aaBB aaBb
574 564 564
ab AaBb Aabb aaBb aabb
569 549

transgresja

s gen 0 duzym efekcie?
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digitalizacie”. The European Commission support for the production of this presentation does not constitute an endorsement of the contents which reflects the views only of the authors, and the Commission
cannot be held responsible for any use which may be made of the information contained therein.

Thank you for your attention!
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