Zkoumani genu RYR1 u prasat: Bioinformaticky ptistup

Tento ptiklad si klade za cil ukazat, jak najit a analyzovat gen RYR1 u prasat pomoci
genomické databaze. Gen RYR1 hraje vyznamnou roli v regulaci uvoliiovani vapniku béhem
svalové kontrakce a relaxace. Studenti se nauci orientovat v genomové databazi a vyuzivat
rizné bioinformatické nastroje k ziskavani relevantnich genomickych informaci, véetné
genové sekvence, funk¢nich anotaci a konzervovanych domén. Toto cvi€eni piispéje k
lepSimu pochopeni prizkumu genti v kontextu bioinformatiky a jeho potencialniho vyuziti v
genetice zvifat.

Materialy:

1. Pocita¢ nebo notebook s ptistupem na internet
2. Genomické online databaze (napt. Ensembl http://www.ensembl.org/index.html ,
NCBI https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genbank/)
3. Relevantni bioinformaticky nastroj pro parovy alignment:
~ BLAST https://blast.ncbi.nlm.nih.gov/Blast.cgi,
4. Textovy editor (napf. Word nebo Notepad)

Ukoly:

—_—

V databazi GenBank (NCBI) najdéte informace o genu RYR1 u prasata.
2. Na kterém chromozomu prasete se gen RYR1 nachazi a jaka je jeho pozice? Jaké je
jeho ID? Jaké je délka genu?

3. V jakych tkanich je gen exprimovan a jaké ma jeho protein funkce?

4. Zjistéte referencni sekvenci transkriptu (mRNA) RYRI1 a analyzujte ji — délka
transkriptu, kolik je exont a intronii? Jak je dlouhy kodovany protein?

5. Z publikace Fuji et al. (1991) vyberte sekvenci s lokusem mutace a najdéte, v jaké

¢asti genomové sekvence genu se nachazi a to pomoci nastroje BLAST. Identifikujte
pozici mutace zpusobujici ndchylnost na stres a vyskyt PSE masa.



